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394 (383 with loci information)

119 (25.7%)

:14 (16.7 %)

Spot A
# genes in spot
Classical : 4 (12.5%)

Atypical
Basal

# samples with spot =42 (15.3 %)
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Spot B

# genes in spot

3085 (2835 with loci information)

# samples with spot=0 (0 %)
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715 ( 688 with loci information)

123(31.1%)

Spot C
# genes in spot

Atypical

# samples with spot =23 (8.4 %)
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699 ( 684 with loci information)

12(27%)
11(3.1%)

# samples with spot =4 (1.5%)

Atypical

Spot D
# genes in spot
Classical
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682 ( 649 with loci information)

Spot E

# genes in spot
:8(10.8%)

Basal: 4 (4.8 %)

# samples with spot =19 (6.9 %)
Atypical
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300 (277 with loci information)

114 (18.9%)
17 (8.3%)

Spot F
# genes in spot

Atypical
Basal

# samples with spot =37 (13.5 %)
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Spot G

# genes in spot = 537 (503 with loci information)
# samples with spot =35 (12.7 %)

Atypical : 27 (36.5 %)

Basal:2(2.4%)
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482 (457 with loci information)

S7(83%)

Spot H
# genes in spot
Atypical : 47 (63.5 %)

Basal

# samples with spot = 66 (24 %)
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Spot |

# genes in spot = 977 (935 with loci information)
# samples with spot =0 (0 %)
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Spot J

# genes in spot = 1175 (1111 with loci information)
# samples with spot=0 (0 %)
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Spot K

# genes in spot

513 (503 with loci information)

# samples with spot =36 (13.1 %)

Atypical

114 (18.9%)

114 (43.8%)

Classical

:5(6%)
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418 (412 with loci information)

:18(10.8%)
12(6.2%)

# genes in spot
# samples with spot = 60 (21.8 %)
Atypical

Basal: 4 (4.8%)
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619 (604 with loci information)

Spot M

# samples with spot =18 (6.5 %)

# genes in spot
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908 ( 866 with loci information)

12(27%)
11(12%)

Spot N
# genes in spot

Atypical
Basal

# samples with spot =9 (3.3 %)
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203 (197 with loci information)

19(12.2%)
18(9.5%)

Spot O
Classical : 4 (12.5%)

Atypical
Basal

# samples with spot =37 (13.5 %)

# genes in spot
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Spot P

# genes in spot = 651 (632 with loci information)
# samples with spot =2 (0.7 %)
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596 (583 with loci information)

'5(6.8%)
:6(18.8%)

11(12%)

# samples with spot =25 (9.1 %)
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# genes in spot
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517 (499 with loci information)

12(24%)

Spot S

# genes in spot

# samples with spot =2 (0.7 %)
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260 (249 with loci information)

111 (14.9%)
17(21.9%)

©73(86.9%)
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# genes in spot
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# samples with spot = 101 ( 36.7 %)
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241 (236 with loci information)

:2(6.2%)
©51(60.7 %)

Spot U
# genes in spot
Classical

Basal

# samples with spot =89 (32.4 %)
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395 (387 with loci information)

113 (155 %)

Spot V

# genes in spot

Basal

# samples with spot =25 (9.1 %)
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556 (541 with loci information)
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585 (572 with loci information)
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734 (710 with loci information)
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q23 33 q31 q22
q32 q32 925 31 q32 q q22 q24
q24 23
qa1 433 426 432 434 q32 q 433
q34 433 425 623
q42 q27 q33 q23 q25 ot
435 g3 935 933 d
q43 928 q34 q26
q36 34
024 426 o5 q24 q
q44 437 429 435 q35 q27 q36 a34 a
1 2 5 6 7 8 9 11 12 13
qil g1l pll pl1 pil
pll pll
12 11 P2
p p
b a1z p12 p12
q qll p22
ql3
pl3 p13 qll pl2 p21 p21 ql1 pll
ql3
ql4 ql12
qll gqll
pl13 11
q21 . a q13
a ql2 p13
12 12
q q 21
q22 q21 ql2
q13 921 422
23
a23 q12 921 a
g21 gq22
g23 q24
q24
g22 g23 g22 gl2 p22 p22 g25 gl1
q24
26
31 13 q
d o5 023 24 a
q q13 q22
g27
23 gl3
q32 24 25
q26 q q q28
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Spot O

pll
pl2
p13
p21
p22
p31
p32
p33
p34
p35
p36
q21
g22
q23
q24
q25
g31
g32
q41
q42
q43

q44

qll

ql2

ql3

q21

q22

q23

q24

g31

g32

pll p11 11 11
p pl2 p pll p1l pl1 pll pll 1
p12 012 1 P q12
p 12
p13 p13 P p12 p12
p13 p13 12 12 b1z
p14 14 p21 P P p12
p14 14 P P13 13 13
p21 p22 P23 p21 pl4 P
pl6 g1l 14
p22 p23 12 p24 P15 p22 p22 pl4 a
23 12 p15 ql2
P p24 a p25 21
24 ql3 P 23
P p25 q13 12 p23 P - g1l q21
p25 g21 q p22 913
26 24
11 p 14 p
q q22 g qi3 qll qll 12
q12 qil g1l a
413 " g23 ql5 qla gl2 gql4 g22
q
14 a24 21 q15 e atz a2 s
q q
gl3 gql3
21 q25 q22 q15
a 421 622 e 13 2 i g3t
q22 426 q g21 q
22 21 q31
a23 027 g23 g21 21
24 923 q22 432 q21 422 q23 42
31
431 424 428 q 023 " q22
q q22
q32 925 g31 q32 q33 q22 q24
24
q33 o6 432 d 432 423 433
34
34 ‘ q33 a 23
‘ q27 q33 a5 g23 25 424 a
q35 q34 426 435 q33
q36 428 @ qa4
q24 34 g26 925 q24
q37 q29 g35 q35 q27 q36 q
1 2 3 4 5 6 7 8 9 10 11 12 13
q11 pil p1l p1l
pll pll
p21
pl2 pll
ql2
12 12
P p qi1
p22
ql3
pl3 p13 qll pl2 p21 p21 ql1 pll
ql4 ql12
qll gqll
p13 qll
15 gl3
a ql2 p13
gl2 gl2 21
q21 ql2
q13 921 422
q22 g21 ql1l
23
ql2 g21 a
g21 gq22
q23 q24
g22 g23 g22 gl2 p22 p22 g25 gl1
q24
23 24 a3 e
q q
425 q13 q22
g27
23 gl3
q26 24 925 428
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Spot P

11 - pll 11 11
p P p p12 pll pll p11 pll p11 pll pll 1
p12 p12 p12 p12 " p12 a
13 p pl2
p13 P p13 p13 12 pl2 12 pl2
pl4 o4 p21 P P pl12
p21 p14 14 p13 13 13
p22 pl6 p21 p15 p15 014 p21 p13
p31 p21 p22 P23 p21 pl4 P
pl16 gqll
14
b2 p22 023 b p24 p15 p22 p22 pl4 q
p23 a q12 p15 qlz
p33 p24 p25 21
24 q13 P 23
p p
p34 p25 q13 q12 p23 P15 qi1 q21
p25 g21 p22 913
35 26
P ail P q22 a14 q13 11 P 11
g1l a q q12
p36 ql2 qll
g23 ql5 qla gl2 gql4 g22
g21 ql3 ql2
24 L 21 q12 q21 q13
q22 g14 q13 g21 ats q13
21 q25 q22 q15
923 a q21 29 q16 ql4 q31
q 13 22
q22 426 q g21 q
q24 g22 q21 g31
a23 g23 21
q27 29 q g21
g25 q24 q23 q22 32 q21 a q23 432
431 431 424 428 a3l q22
q23 33 q31 q22
q32 q32 925 31 q32 q q22 q24
q24 q23
q41 q33 426 q32 - 434 q32 q33
34 23
42 a 27 q33 a2 23 425 a
a a q24
q35 34 935 433
43 - 36 928 a34 ) 420 34
d 36 24 4 q26 425 g24 a
q44 937 429 935 35 027 q q
1 2 3 4 5 6 7 8 9 10 11 12
qil g1l pll pl1 pil
pll pll
21
pl2 pll P
a1z p12 p12
ql2 gqll 022
ql3
pl3 p13 qll pl2 p21 p21 ql1 pll
ql3
qll gqll
21 p13 gll 13
q15 ql2 p13
gl2 gl2 21
q22 q21 ql2
q13 921 422
23
a23 q12 921 a
g21 gq22
g23 q24
q24
o g22 g23 g22 gl2 p22 p22 g25 gl1
q
g26
31 13
d o5 023 24 a
q q13 q22 .
q
23 gl3
q32 426 g24 925 428
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Spot Q

pll
pl2
p13
p21
p22
p31
p32
p33
p34
p35
p36
q21
g22
q23
q24
q25
g31
g32
q41
g42
q43

q44

qll

ql2

ql3

q21

q22

q23

q24

g31

g32

pll p11 11 11
p pl2 p pll p1l pl1 pll pll p1l "
pl12 p12 D12 1 q
p13 p13 P pl12 12
p13 p13 12 P 12 b1z
p14 14 p21 P P p12
15 p14 p14 P p13 p13 q13
p p22 p13
21 15
p16 P pi5 P pl4 p21 ) P13 pi3
p21 p22 P23 P pl4
pl6 g1l 14
p22 p23 p24 p15 p22 22 pl4 q
gl2 p
p23 q12 p15 q12
on p24 q13 p25 p21
P P25 a3 12 Pzs P P15 11 q21
p25 g21 q p22 d ql3
p26 24
- 922 - e . a13 qi1 i qi1
q12 qil g1l atz
13 g23 ql5 qla - gl2 gql4 g22
o | o [l
24 a5 21 q12 q21 q13
ql4 q13 q21 q13
21 25 22 ql5
) g21 ! q22 a1e - ; 13 22 ai4 ast
q22 426 q g21 q
23 q22 q21 g31
q 427 23 g21 g21
q24 93 - q22 q21 a22 23
28 g31 a32 q32
931 q24 d q22
q23 33 q31 q22
24
933 426 432 d a4 432 423 433
2 933 a 623
) q27 ¢33 - 925 923 a25
q28 q34 q
a36 24 26 q24 a34
437 429 435 q35 q27 436 g q34 d 425
1 2 3 4 5 6 7 8 9 10 11 12 13
q11 pil p1l p1l
pll pll
12 11 P2
p P
a1z p12 p12
gqll p22
ql3
pl3 p13 qll pl2 p21 p21 ql1 pll
ql4 ql12
qll gqll
p13 qll
15 a13
a ql2 p13
12 12
q q 21
g21 ql2
q13 921 422
q23
ql2 g21
g21 gq22
g23 q24
g22 g23 g22 gl2 p22 p22 g25 gl1
q24
qi3 g26
023 24
425 q13 q22
g27
23 gl3
24 25
q26 q q q28
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Spot R

pll
pl2
p13
p21
p22
p31
p32
p33
p34
p35
p36
q21
g22
q23
q24
q25
g31
g32
q41
g42
q43

q44

qll

ql2

ql3

q21

q22

q23

q24

g31

g32

pll p11 11 11
p pl2 p pll p1l pl1 pll pll p1l
p12 ql2
p12 p12 pi12
p13 013 p13 p12 p12 012
14 | i p21 P12 P12 p12
p14 14 P P13 13 13
21 15 21 1
p16 p p15 p . p14 p p13 013
p23 p21
p21 p22 pl4
pl16 g1l 14
p23 a ql2 . p15 ql2
p24 q13 p25 p21
p24 23 p23 15
25 q13 P p 1
ez [ 921 a12 p22 it q13 )
p26 14 p24
atl q22 g qi3 11 qll qll ql2
q12 qll q
g23 ql5 qla gl2 gql4 g22
ql3 ql2
24 a5 21 q12 q21 q13
ql4 q13 q21 q13
21 25 22 ql5
q 021 q w22 q16 q ql4 q31
q22 426 ql3 921 q22
q23 (27 - 923 21 w1
23 q22
924 q ”s " g22 q32 921 g23 432
931 924 q q q22
q23 33 q31 q22
q32 q25 - 31 q32 q q22 q24
q24 23
33 426 q32 . 434 q32 q q33
q34 d 25 q23
427 q33 q g23 25 ot
a35 434 q35 q33 a
428 q34 q26
a36 24 26 q24 a34
437 429 435 q35 q27 q36 q q34 q q25
1 2 3 4 5 6 7 8 9 10 11 12 13
q11 pil p1l p1l
pll pll
12 11 P2
p P
a1z p12 p12
gqll p22
ql3
pl3 p13 qll pl2 p21 p21 ql1 pll
ql4 ql12
qll gqll
13 11
p q 413
q15 ql2 p13
gl2 gl2 21
q21 ql2
q13 921 422
q22 g21 gll
q23
ql2 g21
g21 gq22
q23 q24
g22 g23 g22 gl2 p22 p22 g25 gl1
q24
23 24 a3 e
q q
425 q13 q22
g27
23 gl3
q26 24 925 428
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Spot S

pll
pl2
p13
p21
p22
p31
p32
p33
p34
p35
p36
q21
g22
q23
q24
q25
g31
g32
q41
g42
q43

q44

qll

ql2

ql3

q21

q22

q23

q24

g31

g32

11
p pll pll p12 pll pll p11 pll p11 pll 11
p12 P ql2
p12 p12 pi12
p13 p13 p12 p12
p13 p13 p12
p14 1 p21 p12 p12 p12
p
p14 14 P13 13 13
15 | P p22 P p13 d
16 p21 p15 p21 p13
p pl15 pl4 21 p13
p23 p
p21 p22 pl4
pl6 g1l 14
p22 p23 1 p24 p15 p22 p22 pl4 q
p23 a q12 p15 qlz
p24 q13 p25 p21
24 23
P p25 q13 12 p23 P - g1l q21
p25 g21 q p22 913
o |l :
atl q22 a14 qi3 qll P qll 12
q12 qil g1l a
g23 ql5 qla gl2 gql4 g22
ql3 ql2
14 a24 21 q15 e atz a2 s
q q13 q q13
21 25 22 q15
q 021 q w22 q16 q ql4 q31
q22 426 ql3 921 q22
22 21 q31
a23 027 g23 g21 21
24 923 q22 432 q21 422 q23 42
431 424 428 a3l q22
q23 33 q31 q22
q32 q25 31 q32 q q22 q24
24
q33 o6 432 d 432 423 433
q 933 q34
q34 - q27 q33 925 023 25 g23
q35 q34 435 q33 q24
428 q34 q26
q36 q24 26 q24 a34
q37 q29 q35 g35 q27 q36 q34 g25
1 2 3 4 5 6 7 8 9 10 11 12 13
q11 pil p1l p1l
pll pll
12 11 P2
p p
a1z p12 p12 "
d p22
ql3
pl3 p13 qll pl2 p21 p21 ql1 pll
qll gqll
13 11
p q 413
q15 ql2 p13
gl2 gl2 21
q21 ql2
q13 921 422
q22 g21 ql1l
q23
ql2 g21
g21 gq22
q23 q24
g22 g23 g22 gl2 p22 p22 g25 gl1
q24
23 24 a3 e
q q
425 q13 q22
g27
23 gl3
q26 24 925 428
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Spot T

pll
pl2
p13
p21
p22
p31
p32
p33
p34
p35
p36
q21
g22
q23
q24
q25
g31
g32
q41
g42
q43

q44

qll

ql2

ql3

q21

q22

q23

q24

g31

g32

11
p pll pll - p12 pll pll p11 pll p11 pll pll
p12 ql2
p12 p12 013 pi12
p13 p12 p12 12
p13 p13 P
p14 1 p21 p12 p12 p12
15 p14 pl4 P p13 p13 q13
p p22 p13
p21 p22 P23 p21 pl4 P
pl16 gqll
p22 p23 p24 p15 p22 22 pl4 al4
gl2 12 P p15 gl2
p23 24 a 25 21
” p q13 p p
P q1z2 ql1 q21
p25 g21 p22 913
26
q11 p 422 q14 q13 a1 p24 "
q12 qil g1l d atz
g23 ql5 qla 12 14 22
| s [ <2 - ’ s | ’
q14 q24 421 q15 ql2 g21 q
gl3 gql3
g21 01 q25 q16 q22 q14 ql5 21
q q22 13 22 q
q22 426 q g21 q
23 q22 q21 g31
q 427 23 g21 g21
q24 923 q22 32 q21 922 q23
q 32
431 424 428 a3l q22
q23 33 q31 q22
q32 q25 31 q32 q q22 q24
24
q33 o6 432 432 423 433
q 933 q34
34 23
q 427 433 25 q23 q25 o4 q
q35 q34 a35 433 a
28 q34 426
q36 ! q24 26 q24 a34
q37 q29 q35 g35 q27 q36 q34 g25
1 2 3 4 5 6 7 8 9 10 11 12 13
q11 pil p1l p1l
pll pll
p21
12 pll
q12 P
12 12
P p qi1
p22
ql3
pl3 p13 qll pl2 p21 p21 ql1 pll
ql4 ql12
qll gqll
p13 qll 013
q15 ql2 p13
12 12
q q g21
q21 ql2
q13 921 422
q22 g21 gll
23
ql2 g21 a
g21 gq22
q23 q24
o g22 g23 g22 gl2 p22 p22 g25 gl1
q
023 24 a3 e
425 q13 q22
g27
23 gl3
q26 24 925 428
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Spot U

pll
pl2
p13
p21
p22
p31
p32
p33
p34
p35
p36
q21
g22
q23
q24
q25
g31
g32
q41
g42
q43

q44

qll

ql2

ql3

q21

q22

q23

q24

g31

g32

11 11
p P pll p12 pll pll p11 pll p11 pll pll 1
p12 H p12 p12 012 q
p13 p13 p12 p12
p13 13 p12
P14 P14 P13 13 13
21 22 p23 P2l 14 P
p p pi6 qi1 . p 114
p22 p23 1 p24 P p22 p22 pl4
p23 a q12 p15 qlz
p24 q13 p25 p21
p24 p23
p25 q13 12 P2 - q11 a2l
p25 g21 q p22 913
p26 14 p24
atl q22 g qi3 qll qll ql2
q12 qil g1l
413 g23 ql5 qla gl2 gql4 g22
ql2 21
14 a24 21 q15 ) atz a2 s
q q13 q q13
15
gq21 g25 q16 q22 ql4 q 31
g21 q22 13 22 q
q22 426 q g21 q
22 21 q31
a23 g23 g21 21
q27 422 a
q24 q23 q22 432 q21 q23 432
31
as1 az4 e ) q23 q31 w2 22
q
q32 925 g31 q32 q33 q22 q24
q24 23
33 426 q32 434 q32 q q33
q34 a33 25 q23
427 q33 q g23 25 ot
q35 q34 o6 435 q33 a
36 428 - a4 ! q34
q24 34 g26 25 q24
q37 q29 q35 g35 q27 q36 q q
1 2 3 4 5 6 7 8 9 10 11 12 13
q11 pil p1l p1l
pll pll
21
12 pl2 pll P
4 p12 p12 "
d p22
ql3
pl3 p13 qll pl2 p21 p21 ql1 pll
ql4 ql12
qll gqll
p13 qll 1
q
q15 ql2 p13
gl2 gl2 21
q21 ql2
22
q13 921 9
q22 g21 ql1l .
ql2 g21 a
g21 gq22
q23 q24
g22 g23 g22 gl2 p22 p22 g25 gl1
q24
qi3 g26
023 24
425 q13 q22
g27
23 gl3
q26 24 925 428
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Spot V

pll
pl2
p13
p21
p22
p31
p32
p33
p34
p35
p36
q21
g22
q23
q24
q25
g31
g32
q41
g42
q43

q44

qll

ql2

ql3

q21

q22

q23

q24

g31

g32

pll 11 11 - 11
p p pl2 p pll p1l pl1 pll pll p1l
p12 ql2
p12 p12 pi12
p13 p13 p12 12
p13 13 P p12
p14 14 P P13 13 13
p23 p21 p
p21 p22 pi6 qi1 pl4
14
p22 p23 p24 p15 p22 p22 pl4 q
23 at2 12 p15 ql2
p q
p24 q13 p25 p21
p24 p23
p25 a13 q12 P2 - a1l a2l
p25 g21 p22 913
26
qil P > ql4 q13 p24
q 11 qll qll ql2
q12 qll q
g23 - ql5 qla gl2 gql4 g22
ql3 ql2
14 24 a5 21 q12 q21 q13
q q13 921 ql3
15
g21 1 g25 q16 g22 414 q -~
q 922 13 22
q22 426 q g21 q
22 21 q31
a23 g23 g21 21
23 qz7 q22 a
924 q ”s " g22 q32 921 g23 432
931 924 q q q22
q23 33 q31 q22
q32 q25 31 q32 q q22 q24
q24 23
33 426 q32 . 434 q32 q q33
q34 d 425 q23
33 a23 q25
q35 q34 o6 q35 q33
436 428 as4 ! q34
q24 34 g26 925 q24
q37 q29 g35 q35 q27 q36 q
1 2 3 4 5 6 7 8 9 10 11 12 13
q11 pil p1l p1l
pll pll
12 11 P2
p P
a1z p12 p12
gqll p22
ql3
pl3 p13 qll pl2 p21 p21 ql1 pll
ql4 ql12
qll gqll
13 11
p q 413
q15 ql2 p13
gl2 gl2 21
q21 ql2
g22
ql3 g21
q22 g21 gll
q23
ql2 g21
g21 gq22
q23 q24
g22 g23 g22 gl2 p22 p22 g25 gl1
q24
23 24 a3 e
q q
425 q13 q22
g27
23 gl3
q26 24 925 428
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Spot W

pll
pl2
pl3
p21
p22
p31
p32
p33
p34
p35
p36
q21
q22
23
q24
q25
q31
g32
q41
q42
q43

q44

qll

ql2

ql3

q21

q22

23

q24

q31

g32

pll p11 11 11
b H p pl2 p pll p1l pll pll pll pil 012
P 12
p13 p p12 p12 12
p13 p13 p12 p12 P
pl4 p21 p12
p14 14 P14 P13 13 13
P15 P p22 P p13 a
pl6 p21 p15 pl5 pl4 p21 p13
p21 p22 P23 p21 pl4 P
pl16 gqll
14
p22 p23 1z p24 P15 p22 p22 pl4 a
12 p15 ql2
p23 24 a 25 21
p q13 p p
p24 p23
p25 q13 12 P23 pis g1l q21
p25 q21 q p22 q13
26
ql1 P 422 ql4 q13 a1 p24 1 y
q12 q11 gll q
g23 ql5 qla gl2 gql4 g22
ql3 ql2
24 a5 21 q12 q21 q13
ql4 q13 q21 q13
15
a2l 21 4és ql6 92 ql4 a 31
q q22 13 22 q
q22 426 q g21 q
22 21 31
q23 027 g23 q21 q21
24 923 q22 432 q21 422 q23 42
431 424 928 a3l q22
q23 33 q31 q22
q32 q25 31 q32 q q22 q24
24
q33 o6 432 d 432 23 433
q 933 q34 03
q34 27 933 q25 923 925 04 q
q35 q34 q35 q33 q
26 q28 934 920
) 36 24 34 q26 q25 q24 o
q37 g29 q35 g35 q27 q q
1 2 3 4 5 6 7 8 9 10 11 12 13
q11 pil pll pil
pll pll
21
pl2 pll P
a1z pl2 pl2
gqll
p22
ql3
pl3 p13 qll pl2 p21 p21 ql1 pll
ql4 ql12
qll gqll
p13 qll
13
qls 12 13 !
q p
gl2 gql2 g21
g21 ql2
22
q13 921 9
23
ql2 g21 a
g21 gq22
q23 q24
ot gq22 g23 q22 ql2 p22 p22 q25 qll
q
q13 q26
23 gq24
425 q13 q22 .
q
q23 ql3
q26 24 925 428
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Spot X

pll
pl2
p13
p21
p22
p31
p32
p33
p34
p35
p36
q21
g22
q23
q24
q25
g31
g32
q41
g42
q43

q44

qll

ql2

ql3

q21

q22

q23

q24

g31

g32

pll 11 11 11
p p pl2 p pll p1l pl1 pll pll p1l
p12 ql2
p12 p12 pi12
p13 p13 p12 12
p13 13 P p12
p14 14 P P13 13 13
p23 p21 p
p21 p22 pi6 qi1 pl4
14
p22 p23 p24 p15 p22 p22 pl4 q
23 at2 12 p15 ql2
p q
p24 q13 p25 p21
p24 p23
p25 a13 q12 P2 - a1l a2l
p25 g21 p22 913
26
qil P > ql4 q13 p24
q 11 qll qll ql2
q12 qll q
g23 ql5 qla gl2 gql4 g22
ql3 ql2
14 24 a5 21 q12 q21 q13
q q13 921 ql3
15
g21 1 g25 q16 g22 414 q -~
q 922 13 22
q22 426 q g21 q
22 21 q31
a23 g23 g21 21
23 qz7 q22 a
924 q ”s " g22 q32 921 g23 432
931 924 q q q22
q23 33 q31 q22
q32 q25 - 31 q32 q q22 q24
q24 23
33 426 q32 . 434 q32 q q33
q34 d 425 q23
33 a23 q25
436 428 as4 ! q34
q24 34 g26 925 q24
q37 q29 g35 q35 q27 q36 q
1 2 3 4 5 6 7 8 9 10 11 12 13
q11 pil p1l p1l
pll pll
12 11 P2
p P
a1z p12 p12
gqll p22
ql3
pl3 p13 qll pl2 p21 p21 ql1 pll
ql4 ql12
qll gqll
13 11
p q 413
q15 ql2 p13
gl2 gl2 21
q21 ql2
g22
ql3 g21
q22 g21 gll
q23
ql2 g21
g21 gq22
q23 q24
g22 g23 g22 gl2 p22 p22 g25 gl1
q24
23 24 a3 e
q q
425 q13 q22
g27
23 gl3
q26 24 925 428
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Spot Y

pll
pl2
p13
p21
p22
p31
p32
p33
p34
p35
p36
q21
g22
q23
q24
q25
g31
g32
q41
g42
q43

q44

qll

ql2

ql3

q21

q22

q23

q24

g31

g32

pll 11 - 11 11
P p p12 p pll p11 p1l pil p1l pil
pl2 12 ql2
p13 P pl2 p12
p13 13 p12
pl4 pl4 p13
p15 pl4 p22 P13 p13 o
21 22 p23 P2l 14 P
p p pi6 qi1 p iy
p22 p23 i - p24 P15 p22 p22 pl4 a
p23 a q12 p15 q12
p24 q13 p25 p21
- p25 q13 q12 P P g1l q21
p q21 p22 ql3
26
qil P 422 ql4 q13 - u p24 "
13 g23 - ql5 qla gl2 gql4 g22
q gql2 21
14 a24 21 q15 ) atz a2 s
q q13 q q13
15
g21 g25 q16 g22 ql4 q 31
g21 q22 13 22 q
a23 g23 g21 21
q27 29 a
q24 q23 q22 432 q21 q q23 432
31
- a3t 924 = i 423 q31 6 22
q
q32 925 g31 q32 q33 q22 q24
24
433 426 432 d - . 432 423 433
q34 433 425 623
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